CURRICULUM VITAE

Dati Anagrafici:

Nome: Daniele

Cognome: Armenia

Nato a Vittoria (RG), il 16 Agosto 1980
Cittadinanza italiana

e-mail: daniele.armenia@unicamillus.org

Titoli di studio e professionali:

e Professore associato di seconda fascia per il settore scientifico disciplinare Microbiologia e
Microbiologia Clinica (SSD MED/07 SC 06/A3)

¢ Dottorato di Ricerca in “Microbiologia Medica e Immunologia” presso 1’Universita degli Studi di
Roma “Tor Vergata”, Dipartimento di Medicina Sperimentale ¢ Scienze Biochimiche - Cattedra di
Virologia conseguito il 5 luglio 2010. Tesi sperimentale dal titolo: "Impact of Integrase Polymorphisms
and Minor Quasispecies in HIV-1 Infected Individuals Naive or Treated with Strand-transfer Integrase
Inhibitors: a Refined Analysis by Cloning and 454-Pyrosequencing Techniques”. Relatori: Proff. Carlo
Federico Perno e Francesca Ceccherini-Silbertstein

e Laurea in Biotecnologie Farmaceutiche (Vecchio ordinamento quinquennale) conseguita il 20
Dicembre 2005 con votazione 110/110 presso I'Universita degli Studi di Bologna. Tesi sperimentale dal
titolo "Distribuzione e valenza clinica delle varianti genotipiche della glicoproteina gN di HCMV in
pazienti immunocompromessi e immunocompenti”, relatore: Prof.ssa Paola Dal Monte.

e Diploma di maturita scientifica conseguito con votazione 80/100 nel Luglio 1999 presso il Liceo
Scientifico Statale “Stanislao Cannizzaro” di Vittoria (RG).

Posizione attuale:

Professore associato di seconda fascia presso 1’Universita degli Studi “Saint Camillus International
University of Health Sciences”, Roma. Settore scientifico disciplinare MED/07.

Presidente del corso di laurea triennale in “Tecniche di Laboratorio Biomedico” presso 1I’Universita degli
Studi “Saint Camillus International University of Health Sciences”, Roma.

Esperienze lavorative:

(01/12/2018-30/09/2021): Ricercatore a tempo determinato di tipo A presso 1’Universita degli Studi “Saint
Camillus International University of Health Sciences”, Roma. Settore scientifico disciplinare MED/07.

(01/07/2018-01/12/2018) Borsista presso la Cattedra di Virologia, Facolta di Medicina e Chirurgia
dell’Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”, Via Montpellier, 1 00133, Roma. Settore scientifico
disciplinare MED/07.

(15/04/2016- 15/04/18) Assegnista di ricerca di III fascia presso la Cattedra di Virologia dell’Universita
degli Studi di Roma “Tor Vergata” nell’ambito del progetto FIRB RBAP11YS7K: Studio multidisciplinare
finalizzato all'identificazione e caratterizzazione di marker innovativi in grado di definire il ruolo di virus
epatotropi nello sviluppo del carcinoma epatocellulare: un modello di incontro tra ricerca di base ed
applicativa di cui € responsabile il Prof. Carlo Federico Perno. Ruolo: Gestione e supervisione di dati di
next generation sequencing e gestione e analisi di database clinico-virologici.

(15/04/15- 14/04/16)  Assegnista di ricerca di III fascia presso la cattedra di virologia dell’Universita
degli Studi di Roma “Tor Vergata” per nell’ambito del progetto MIUR- PRIN2012- 2012L.783TW_00
“Studio dei determinanti della resistenza secondaria e primaria di HIV-1 ai farmaci antiretrovirali” di cui ¢
responsabile la Prof.ssa Francesca Ceccherini-Silberstein. Ruolo: Gestione e supervisione di dati di next
generation sequencing e gestione e analisi di database clinico-virologici.

(05/03/12-04/03/15)  Assegnista di ricerca di I fascia presso la Cattedra di Virologia dell’Universita degli
Studi di Roma “Tor Vergata” per nell’ambito del progetto FIRB RBAP11YS7K: “Studio multidisciplinare
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finalizzato all'identificazione e caratterizzazione di marker innovativi in grado di definire il ruolo di virus
epatotropi nello sviluppo del carcinoma epatocellulare: un modello di incontro tra ricerca di base ed
applicativa” di cui ¢ responsabile il Prof. Carlo Federico Perno. Ruolo: Gestione e supervisione di dati di
next generation sequencing e gestione e analisi di database clinico-virologici.

(31/07/11-04/03/12)  Contratto di consulenza per il progetto “Characterization of patients failing to DRV
and impact on the subsequent regimen multi center retrospective analysis” presso I'Universita degli Studi di
Roma “Tor Vergata”, presso il Laboratorio di Virologia del Dipartimento di Medicina Sperimentale e
Scienze Biochimiche (Prof. Carlo Federico Perno) finanziato dalla Fondazione Italiana per gli studi e le

ricerche Antivirali (AVIRALIA).

(01/04/2010- 30/07/2011)

Borsa di studio dall’Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata” per il

progetto “Collaborative HIV and anti-HIV drug resistance network (CHAIN)”.

(07/11/2010-03/12/2010) Laboratorio di Virologia presso 1’ospedale “Pitié-Salpétriere” di Parigi per la
produzione di mutanti di HIV-1 per mutagenesi sito specifica e ricombinanti HIV-1

(06/07/2007- 30/09/2007)

Laboratori di virologia della societa “Virco BVBA” — Mechelen (Belgio)

per la produzione e la valutazione fenotipica di cloni virali derivanti da pazienti HIV-1 infetti

(01/11/2006-31/10/2009)

Borsa di studio ministeriale per dottorato di ricerca in Microbiologia

Medica e Immunologia presso la Cattedra di Virologia dell’Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”

Attivita didattica:
(AA.AA 2020-2021)

(AA.AA 2019-0ggi)

(AA.AA 2019-0ggi)

(AA.AA 2019-0ggi)

(AA.AA 2018-0ggi)

(AA.AA 2018- oggi)

(AA.AA 2018- oggi)

Relatore tesi di Laurea di Ricardo Jerry Paul, Corso di Laurea Triennale in Tecniche
di Laboratorio Biomedico, titolo tesi: “Evaluation of HIV-DNA levels and resistance
for the management of treatment optimization in HIV-1 infected virologically
suppressed individuals”.

Docente per il corso integrato in lingua inglese “Microbiology” per I’insegnamento
di “Virology” del corso di laurea in Medicina ¢ Chirurgia (LM-41) presso
I’Universita degli Studi “Saint Camillus International University of Health Sciences”,
Roma. 2 CFU SSD MED/07

Docente del corso integrato in lingua italiana di “Patologia generale e fisiopatologia”
per I’insegnamento di “Microbiologia e microbiologia clinica” del corso di laurea in
Ostetricia (abilitante alla professione sanitaria di Ostetrica/o, L/SNT1) presso
I’Universita degli Studi “Saint Camillus International University of Health Sciences”,
Roma. 2 CFU SSD MED/07

Docente e coordinatore del corso integrato in lingua inglese “General Pathology and
Physiopathology” per il modulo “Microbiology and Clinical Microbiology” del
Corso di Laurea Triennale in Infermieristica (abilitante alla professione sanitaria di
Infermiere, L/SNT1) presso I’Universita degli Studi “Saint Camillus International
University of Health Sciences”, Roma. 1 CFU SSD MED/07

Docente e coordinatore del corso integrato in lingua inglese “General pathology and
microbiology” per il modulo “Microbiology and Clinical Microbiology” del Corso di
Laurea Triennale in Fisioterapia (abilitante alla professione sanitaria di Fisioterapista,
L/SNT2) presso 1’Universita degli Studi “Saint Camillus International University of
Health Sciences”, Roma. 2 CFU SSD MED/07

Docente per il corso integrato in lingua italiana di “Biochimica, fisiologia e
microbiologia” per I’insegnamento di “Microbiologia” del corso di laurea in
Tecniche di laboratorio biomedico (abilitante alla professione sanitaria di Tecnico di
laboratorio biomedico, L/SNT3) presso 1’Universita degli Studi “Saint Camillus
International University of Health Sciences”, Roma. 2 CFU SSD MED/07

Docente e coordinatore del corso integrato in lingua italiana di “Microbiologia
Clinica” per I’insegnamento di “Microbiologia, batteriologia e virologia” del corso di
laurea in Tecnici di laboratorio biomedico presso 1I’Universita degli Studi “Saint
Camillus International University of Health Sciences”, Roma. 4 CFU SSD MED/07



(AA.AA 2018-0ggi)

(AA.AA2018-2019)

(AA.AA.2016- oggi)

(AA.AA. 2017- oggi)

(AA.AA2016-2017)

(AA.AA 2015-2016)

(AA.AA. 2012-2017)

(AA.AA.2011-2017)

(AA.AA.2011-2015)

(AA.AA.2011-2013)

(AA.AA. 2009-2011)

Attivita Scientifica

Docente per il corso integrato in lingua inglese “Biological and biochemical
foundations of living systems” per I’insegnamento di “Microbiology” del corso di
laurea in Tecniche di radiologia medica, per immagini e radioterapia (abilitante alla
professione sanitaria di Tecnico di radiologia medica, L/SNT3) presso 1I’Universita
degli Studi “Saint Camillus International University of Health Sciences”, Roma. 1
CFU SSD MED/07

Docente a contratto per il corso di “Microbiologia Ambientale” del Corso di Laurea
in “Biologia evoluzionistica, ecologia e antropologia applicata” dell’Universita degli
Studi di Roma “Tor Vergata”. 6 CFU SSD MED/07

Docente a contratto per il corso integrato di “Microbiologia” per I’insegnamento di
“Virologia” del Corso di Laurea in Medicina, Facolta di Medicina e Chirurgia
dell’Universita degli Studi “Nostra Signora del Buon Consiglio”, Tirana, Albania. 2
CFU.

Cultore della materia e membro della commissione d’esame per il corso integrato di
Microbiologia del Corso di Laurea in Medicina, Facolta di Medicina e Chirurgia
dell’Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.

Correlatore tesi di Laurea di Giuseppe Oliveto, Corso di Laurea Magistrale in
Biotecnologie Mediche, titolo tesi: “Valutazione dell’impatto della resistenza ai
farmaci antiretrovirali nel DNA provirale in pazienti HIV-1 infetti virologicamente
soppressi”.

Correlatore tesi di specializzazione di Monica Fiorentini, scuola di Specializzazione
in Microbiologia e Virologia, titolo tesi: “Monitoraggio e rilevanza clinica della
resistenza in pazienti infetti da HIV-1 attraverso l'uso del pirosequenziamento ultra-
sensibile 454”.

Lezioni integrative per il corso di Microbiologia Clinica e Virologia (6 CFU) per il
Corso di Laurea Magistrale in biologia della salute e della nutrizione curriculum bio-
sanitario presso la Facolta di Scienze Dipartimento di Medicina Clinica, Sanita
pubblica, Scienze della Vita e dell' Ambiente (MESVA) dell’Universita di L’ Aquila.
Lezioni integrative e componente delle commissioni d'esame di profitto per il Corso
di Virologia Speciale (1 CFU), per il Corso Integrato di Microbiologia e
Microbiologia Clinica per la Laurea Triennale in Tecniche Diagnostiche di
Laboratorio Biomedico, Facolta di Medicina e Chirurgia dell’Universita degli Studi
di Roma “Tor Vergata”.

Lezioni integrative per il corso Virologia Speciale per la Scuola di Specializzazione
in Microbiologia e Virologia, Facolta di Medicina e Chirurgia dell’Universita degli
Studi di Roma “Tor Vergata”.

Lezioni integrative e componente delle commissioni d'esame di profitto per il corso
di Virologia Molecolare (4 CFU) per la Laurea Specialistica in Biotecnologie
Mediche, Facolta di Medicina e Chirurgia dell’Universita degli Studi di Roma “Tor
Vergata”.

Lezioni integrative e componente delle commissioni d'esame di profitto per il corso
di Virologia (4 CFU) per il Corso di Laurea in Scienze Biologiche presso la Facolta
di Scienze MM.FF.NN dell’Universita di L’ Aquila.

L'attivita di ricerca effettuata a oggi € inerente ai seguenti progetti:



- Produzione di mutanti di HIV-1 per mutagenesi sito specifica e ricombinanti HIV-1 contenenti regioni
paziente specifiche.

- Studi di suscettibilita fenotipica sotto pressione farmacologica e studi di fitness virale di ceppi di HIV-1
mutati e/o ricombinati.

- Analisi delle mutazioni di HIV in relazione a parametri viro-immunologici, terapia antiretrovirale e
progressione della malattia al fine di: i) caratterizzare parametri viro-immunologici predittivi di
progressione della malattia, ii) definire i marker indicatori di progressione della malattia.

- Caratterizzazione delle aree del genoma e delle proteine di HIV che, per le loro peculiari caratteristiche,
possono costituire nuovi target per farmaci antivirali.

- Caratterizzazione delle mutazioni nuove e note associate alla resistenza a farmaci anti-HIV attualmente in
uso nella pratica clinica e in fase di sperimentazione. La caratterizzazione di tali mutazioni e del loro ruolo
nella farmaco-resistenza e di notevole rilevanza clinica in quanto consente di migliorare la previsione della
risposta ai farmaci antiretrovirali. Inoltre contribuisce ad una migliore valutazione dell'efficacia dei farmaci
di nuova generazione.

- Studio e caratterizzazione genetica di HIV, HBV e HCV con le metodiche di sequenziamento classiche
(sequenziamento di Sanger) e di nuova generazione (Next-generation sequencing): studio della comparsa e
scomparsa di mutazioni associate alla resistenza ai farmaci antivirali e/o di varianti genetiche relazionate al
responso alla terapia antivirale o alla virulenza.

- Raccolta e analisi di dati multicentrici per studi di coorte a livello nazionale e internazionale per la
valutazione di fattori prognostici di fallimento alla terapia antiretrovirale.

Durante questi anni il Prof. Armenia ha lavorato all’estero per collaborazioni con compagnie farmaceutico-
diagnostiche (Virco BVBA, Beerse, Belgium) e centri clinici europei (Pitié-Salpétriére Hospital).

Premi

- Premio per la migliore presentazione orale “Ricardo Camacho award” al “European HIV & Hepatitis
workshop, 26-28 Maggio 2021, virtual meeting

- ICAR — CROI Awards 2019 for the Italian Scientific Research: CROI affiliated event for Italian young
investigators; CROI Seattle, USA, 4-7 March, 2019 (primo autore).

-Premio per la migliore presentazione orale al 2nd European HIV Clinical Forum: Integrase inhibitors, 22
Ottobre 2016, Glasgow (presenting author)

-Premio per il miglior poster al XIV European HIV & Hepatitis workshop, 25-27 Maggio 2016, Roma (co-
autore)

-Premio “Joep Lange” come miglior lavoro presentato al Workshop “10th INTEREST”, 3 - 6 May 2016,
Yaoundé, Cameroon (coautore).

-ICAR — CROI Awards 2015 for the Italian Scientific Research: CROI affiliated event for Italian young
investigators; CROI Seattle, USA, 3-56 February 23-26, 2015 (primo autore).

-Premio per la migliore presentazione orale al 6th Italian Conference on AIDS and Retroviruses, Rome,
Italy, 25-27 May, 2014 (co-autore).

-Premio per la migliore presentazione orale al congresso 3rd Italian Conference on AIDS and Retroviruses,
Florence, Italy, 27 29 March, 2011 (co-autore).

-Premio per la migliore presentazione orale al 1st Italian Conference on AIDS and Retroviruses, Milan 24-
26 May 2009 (co-autore).

Ruolo in Progetti Scientifici finanziati

- 2018-2019: Attivita di raccolta, gestione e analisi dati dello studio virologico multicentrico internazionale
dal titolo “Non-interventional and epidemiological study of genotypic tests performed in HIV-1-infected
treatment-naive patients in routine clinical care in France and Italy to study prevalence of Doravirine
associated resistance mutations”

- 2017-2018: Co-ricercatore del progetto Gilead nell’ambito del Fellowship Program 2017 dal titolo
“Valutazione dell’impatto della quantita di HIV-DNA e resistenza archiviata sull’outcome virologico



di pazienti che cambiano terapia nel contesto di ottimizzazione della terapia antiretrovirale in real

life”

- 2016-2018: Attivita di raccolta, gestione e analisi dati dello studio virologico multicentrico sulla
“Sorveglianza, resistenza ed efficacia in pazienti che falliscono gli inibitori dell’integrasi in Italia”

- 2015-2018: Attivita di raccolta, gestione e analisi dati dello studio virologico multicentrico “INIMAGE —
Integrase Inhibitors Management by Genotype”

- 2014-2017: Collaboratore di Unita Operativa del Progetto di Ricerca Triennale PRIN finanziato dal
Ministero dell'Universita e della Ricerca, dal Titolo “Studio dei determinanti della resistenza secondaria e
primaria di HIV-1 ai farmaci antiretrovirali per il controllo

- 2013-2016: Collaboratore di un’Unita Operativa del Progetto di Ricerca PRIN “Tecnologiec OMICS e
Systems Biology per la definizione di nuove strategie finalizzate al controllo delle infezioni virali”,
protocollo n° 2010PHT9NF_001

- 2012-2017: Collaboratore del Progetto triennale FIRB dal titolo “Studio multidisciplinare finalizzato
all'identificazione e caratterizzazione di marker innovativi in grado di definire il ruolo di virus epatotropi
nello sviluppo del carcinoma epatocellulare”. Studio HIRMA Protocollo RBAP11YS7K _001.

- 2009-2014: Collaboratore all’interno della Unita Operativa dell’Universita degli Studi di Roma “Tor
Vergata” nel Progetto di Ricerca Europeo CHAIN, the “Collaborative HIV and Anti-HIV Drug Resistance
Network”, Integrated Project no. 223131 finanziato da European Commission Framework 7 Program

Collaborazioni scientifiche con ospedali, aziende, fondazioni di ricerca, coorti

- Esperienza attiva per lo studio, il collazionamento e I’analisi di dati relativi allo studio di dati virologici
con i seguenti enti/strutture di ricerca nazionali e internazionali

- Cattedra di Virologia, Dipartimento di medicina Sperimentale, Universita di Roma “Tor Vergata”

- Unita HIV-AIDS, Istituto di Malattie Infettive “Lazzaro Spallanzani”, Roma

- Laboratorio di Virologia, Istituto di Malattie Infettive Lazzaro Spallanzani, Roma

- Unita di Malattie Infettive, Policlinico dell’Universita di Roma "Tor Vergata"

- Policlinico Universitario di Modena, Modena

- Istituto di Malattie Infettive dell’Ospedale IFO San Gallicano, Roma

- Ospedale “Santa Maria Goretti” di Latina”, Latina

- Dipartimento di Oncologia e Emato-oncologia, Universita di Milano, Milano

- Laboratorio di Virologia dell’Ospedale “Piti¢ Salpétriére”, Parigi

- INSERM, Sorbonne Universite’, Institut Pierre Louis d’Epide'miologie et de Sante’
Publique(IPLESP)e quipe Epide”miologie clinique des maladies virales chroniques, Parigi

- Chantal Biya International Reference Centre for research on HIV/AIDS Prevention and Management,
Yaounde, Cameroon

- Divisione di Malattie Infettive, Universita di Torino, Torino

- Virco BVBA Mechelen, Belgium

- Ospedale “Luigi Sacco”, Milano

- Azienda Ospedaliera “SS Annunziata”, Firenze

- Ospedale San Martino, Genova

- Clinica malattie infettive, Universita di Bari, Bari

- Institute of Infection and Global Health, University of Liverpool, Liverpool, UK

- CHAIN, the “Collaborative HIV and Anti-HIV Drug Resistance Network”

- Cohort of antiretroviral-naive patients (ICONA) Study group. ICONA si affianca oggi ad altre prestigiose
coorti europee ed americane, con le quali collabora in progetti di ricerca internazionali e rappresenta 1 unica
esperienza di studio multicentrico su larga scala italiano basato sull’utilizzo di una rete informatica
alimentata ed a disposizione sia della ricerca di base che della pratica clinica.
(http://www.fondazioneicona.org/_new2/index.php)

- Coorte ARCA (Antiviral Response Cohort Analysis). ARCA ¢ una banca dati multicentrica a cui
afferiscono circa 100 laboratori di virologia e cliniche di malattie infettive, operativa sul territorio nazionale
dal 2002. Contiene i dati clinici e virologici di oltre 30.000 pazienti con infezione da HIV ed ¢ orientata
alla tematica delle farmacoresistenze agli antivirali. (ARCA, www.hivarca.net)



- Fondazione AVIRALIA. La FONDAZIONE ITALIANA PER GLI STUDI E LE RICERCHE
ANTIVIRALLI (o, pit brevemente, FONDAZIONE AVIRALIA) € un ente non lucrativo di utilita sociale
(Onlus) costituitosi nel Febbraio del 2010 dalla precedente Associazione Italiana per gli Studi e le Ricerche
Antivirali, con il fine di promuovere e sviluppare la ricerca medico-scientifica (in Italia e a livello
internazionale) nel campo delle patologie umane di origine virale (
http://www.aviraliafoundation.org/fondazione-chi-siamo.php).

Partecipazioni a congressi

Ha partecipato a >100 congressi scientifici nazionali e internazionali presentandovi comunicazioni orali e
poster (vedi pubblicazioni). Ha tenuto diverse letture a invito a Congressi Nazionali e Internazionali (vedi
sotto). Ha fatto parte della segreteria scientifica del workshop nazionale “Terapia a lungo termine e nuovi
paradigmi in HIV: virologia e clinica”, Firenze, 6-7 novembre 2018.

Corsi in gualita di relatore

- 07 Giugno 2022: Partecipazione in qualita di relatore al Convegno Internazionale “European HIV Clinical
Forum 2022” nella sessione “Antiretroviral Therapy 2022 - State of ART Plenary Lectures” con la lettura
dal titolo “Resistance Considerations in Choice of Regimen”.

- 22 Luglio 2020: Partecipazione in qualita di relatore al Convegno Nazionale IMPACT: “HIV, Epatiti e
altri virus: clinica, diagnostica ¢ nuovi standard di gestione” nella sessione “L’infezione da HIV multi-
farmaco resistente: attualita” con la lettura dal titolo “I dati italiani di multiresistenza”

- 23 Maggio 2018: Partecipazione in qualita di relatore della mini lettura introduttiva alla sessione
“Antiretroviral therapy: focus on integrase inhibitor” del 10° Congresso Nazionale ICAR - Italian
Conference on AIDS and Antiviral Research - Roma, 22-24 maggio 2018. Titolo relazione: The new
frontier in HIV drug resistance: the integrase inhibitors

- 13 Dicembre 2016: Partecipazione in qualita di relatore al corso didattico di perfezionamento “ Progetto
BYKE” organizzato dalla societa italiana di malattie infettive (SIMIT). Titolo relazione: HIV e resistenze.
- 25 Novembre 2016: Partecipazione in qualita di relatore al workshop internazionale “Comprehensive
Management of Aging in HIV-Infected Subjects” tenutosi a Barcellona (Spagna) il 24-25 Novembre 2016.
Titolo relazione: Management of HIV resistance in HIV aging patients. Switching to the most suitable
regimen

- 25 Maggio 2014: Partecipazione in qualita di relatore al corso pre-Congressuale “Virologia e diagnostica
di laboratorio avanzata” tenutosi durante il 6° congresso nazionale “Italian Conference on AIDS and
Retroviruses”, Roma 25-27 Maggio 2014. Titolo relazione: Genotipizzazione virale a basso numero di
copie. Fattibilita e rilevanza clinica.

- 15 Ottobre 2012: Partecipazione in qualita di relatore al workshop nazionale “Next generation sequencing:
la tecnologia 454 tra presente e futuro”, organizzato da Roche Diagnostic S.p.A. presso Ospedale
universitario San Raffaele, Milano. Titolo relazione: Next-geneneration sequencing nella pratica clinica:
impatto delle quasispecie minoritarie di HIV-1 sul tropismo e sulla resistenza alla terapia antiretrovirale

- 9 Luglio 2012: Partecipazione in qualita di relatore al workshop nazionale “Next generation sequencing:
la tecnologia 454 tra presente e futuro”, organizzato da Roche Diagnostic S.p.A. presso il polo didattico
universitario- Ospedale Luigi Sacco, Milano. Titolo relazione: Next-geneneration sequencing nella pratica
clinica: impatto delle quasispecie minoritarie di HIV-1 sul tropismo e sulla resistenza alla terapia
antiretrovirale

- 4 Maggio 2012: Partecipazione in qualita di relatore al workshop internazionale "AREVIR-GenaFor-
Meeting"”, tenutosi a Bonn, Germania il 4-5 Maggio 2012. Titolo relazione: NGS in clinical Italian
practice: impact of minor quasispecies on antiretroviral drug resistance and viral tropism

Attivita editoriale

- Dal 2016 revisore di articoli scientifici dalle seguenti riviste "peer reviewed": Journal of Antimicrobial
Chemotherapy, Journal of Medical Virology, Antiviral therapy, PLOS ONE, BMC infectious disease,
Diagnostic Microbiology & Infectious Disease, Sexually Transmitted Infections, Scientific Report.

- Dal 2015 sector editor per la rivista internazionale impattata Infectious Diseases & Tropical Medicine

- Dal 2013 a oggi: autore di capitoli ed editoriali scientifici inerenti le nuove frontiere della ricerca in HIV
per la rivista ReAd Files, Il Punto in infettivologia, Le Infezioni in Medicina, Quaderni di Farmacologia
Antinfettiva.




- Dal 2016 revisore di articoli scientifici dalle seguenti riviste "peer reviewed": Journal of Antimicrobial
Chemotherapy, Journal of Medical Virology, Antiviral therapy, PLOS ONE, BMC infectious disease,
Diagnostic Microbiology & Infectious Disease, Sexually Transmitted Infections, Scientific Report.

- Dal 2015 sector editor per la rivista internazionale impattata Infectious Diseases & Tropical Medicine

- Dal 2013 a oggi: autore di capitoli ed editoriali scientifici inerenti le nuove frontiere della ricerca in HIV
per la rivista ReAd Files, Il Punto in infettivologia, Le Infezioni in Medicina, Quaderni di Farmacologia
Antinfettiva.

Tecniche di laboratorio possedute

Oltre alle basilari procedure di laboratorio, il sottoscritto ha acquisito negli anni una padronanza di varie
metodiche in diversi settori utili per la microbiologia.

In biologia cellulare:

Propagazione e mantenimento di linee cellulari (COS-7, HeLa, U20S, Jurkat, MT-4, 293T, C8166)
Isolamento cellule linfo-monocitarie da sangue periferico o buffy-coat (Ficoll, CD14 MicrobeadsMiltenyi
Kit)

Transfezione di linee cellulari (con il metodo del calcio fosfato, della lipofectamina)

Infezione di linee cellulari e con il Citomegalovirus umano (HCMV) e HIV-1

In biologia/microbiologia molecolare:

Estrazione di RNA e DNA

Analisi e sequenziamento del'RNA e del DNA (RT-PCR, PCR Touchdown e Nested, elettroforesi su gel
agarosio, sequenziamento DNA con metodica Sanger)

Mutagenesi sito specifica (disegno primer, trasformazione batterica al calore o elettroporazione,
preparazione di DNA plasmidico da batteri [midipreparazione e minipreparazione])

In bioinformatica/biostatistica:

Allineamento e analisi sequenze genomiche da sequenziamento sanger e next generation sequencing di
HIV-1, HCV, HBV (Integrative Genomics Viewer (IGV), Emboss package, Bioedit, Mega 5.0, ClustalX ,
SeqScape v.2.5 AppliedBiosystems, Amplicon Variant Analyzer Roche, Gs-Denovo Roche, GS-Mapper
Roche, Exonerate package, Shorah package, Geneious 8.0, Paseq, Hydra)

-Valutazione dell’impatto della proteine cellulari Apobec 3G-F nell’editing del HIV-DNA in pazienti
virologicamente soppressi attraverso i seguenti tool bioinformatici: Hypermut ver 2.0, Stanford HIVdb
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*Coordinamento pipeline estrazione bioinformatica dati di sequenziamento da piattaforma MiSeq I[llumina
*Conoscenze di base della piattaforma Linux (Ubuntu 11, Fedora)
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parametrici) attraverso 1’utilizzo dei programmi di statistica SPSS 26 e R 11.0.

*Applicativi (Pacchetto MS Office 2019)
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